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RESUME

Les facteurs de transcription (FT) de la famille R2R3-MYB chez les plantes jouent un rdle important dans la
formation de la paroi secondaire des cellules de bois, que ce soit en activant ou en réprimant leurs génes cibles
au sein d'un réseau régulationnel complexe. Dans ce travail, nous avons utilisé la transgénése et
l'immunoprécipitation de chromatine associée a un séquencage haut-débit (ChIP-SEQ) pour déterminer la
fonction de 3 FT R2R3-MYB chez le peuplier. Les peupliers surexprimant MYB090 ont des rayons moins
lignifiés ; les tiges présentent une réduction de croissance et de teneurs en lignines. MYB090 régule ses cibles
a laide d'un motif trés conservé, similaire au motif Gamyb. Ses cibles sont impliguées notamment
dans la biosynthése des lignines, cellulose et xylanes, constituants principaux des parois. Les plantes
surexprimant MYB221-SRDX et MYB156 présentent une nette réduction de la lignification des parois
de leurs fibres, associée a une réduction de croissance. MYB221 semble avoir pour cibles des génes codant
pour des enzymes du métabolisme, ainsi qu’un autre FT de type R2R3-MYB, dont la régulation passe par un
motif conservé de type SMRE (Secondary wall MYB-Responsive Element). En conclusion, la combinaison des
approches ChIP-SEQ et de transgénése montre que MYBO090 semble étre un répresseur transcriptionnel
de la lignification, notamment dans les rayons, et de la formation de la paroi secondaire. De méme, MYB156
et MYB221 seraient également des répresseurs de la lignification, dans les fibres et les rayons. Cette
thése ouvre des perspectives sur I'établissement de réseaux de régulation transcriptionnelle de la formation de
la paroi secondaire.
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